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A associacdo entre Hipertensdo arterial, resisténcia a insulina, dislipidemia e obesidade,
conhecida como Sindrome Metabdlica (SM), eleva substancialmente o risco de
desenvolvimento de doenca aterosclerotica. Por outro lado, o processo aterosclerético € o
principal fator no desenvolvimento de deméncia vascular com o avancar da idade. Desta
forma, avaliamos uma possivel associacdo destes fatores agrupados e isoladamente com
déficit cognitivo (DC). Objetivou-se estimar a prevaléncia de SM nos hipertensos em
tratamento e verificar uma possivel relacdo entre SM e DC. Foram avaliados 257
pacientes hipertensos acompanhados em servico especializado, cujas medidas
antropometricas, dados bioquimicos, medicac6es e co-morbidades foram retirados de
prontuario de rotina. A funcdo cognitiva foi avaliada por meio do Mini Exame do Estado
Mental, além. Os pacientes foram classificados como: com SM e DC, com SM sem DC,
sem SM com DC e, sem DC e sem SM. Foi admitido erro [1 de significancia para p < 0,05.
Esperava-se uma alta prevaléncia de SM entre hipertensos, assim como um maior DC
nestes quando comparados a hipertensos nao portadores de SM. A prevaléncia de SM foi
de 66% nos maiores de 40 anos (p<0,005) e nao foi significativa no restante. Nao ha
evidéncia de associacao entre SM e déficit cognitivo quando considerados todos os
pacientes.(p=0,522), nem mesmo quando subdivididos em faixas etarias. A pontuacao
média no MEEM do dos grupos foi semelhante. Ndo se observaram diferencas com
significancia estatistica quando comparados os valores médios de glicemia, HDL,
triglicérides, pressao arterial sistolica e diastélica, e medida da cintura abdominal (CA)
entre pacientes com e sem DC. Desta forma, conclue-se que é relevante a prevaléncia de
SM em hipertensos, o0 que implica num maior risco cardiovascular que a hipertensao
isolada. Nao se encontra uma associacdo direta entre SM e DC, nem com critérios

estudados isoladamente.
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O splicing alternativo compreende um dos principais mecanismos geradores de
diversidade protéica em vertebrados. Um grupo importante de proteinas, a prépria
maquinaria de transcricdo e a estrutura do promotor parecem modular esse processo.
Esse mecanismo pode afetar a funcédo do produto génico e, em alguns casos, pode levar
a transformacdo maligna. O objetivo do presente trabalho é estudar o splicing alternativo
em células normais e neoplasicas utilizando abordagens moleculares e computacionais.
As sequéncias foram avaliadas por programas especificos de busca de elementos
reguladores cis (estimuladores e silenciadores), potenciais ou ja experimentalmente
testados, tanto no exon envolvido no evento de splicing como nos exons vizinhos. A
manipulacéo dos resultados obtidos foram realizadas manualmente mediante a utilizagao
de programas bésicos de Windows Office e de ferramentas disponiveis on-line, como
BLAST, BLAT e RESCUE-ESE.Os resultados finais mostraram 1379 elementos
reguladores: 1187 estimuladores (59% do tipo ESE e 27% do tipo PESE) e 192
silenciadores (6% do tipo ESS e 8% do tipo PESS). Os elementos do tipo ESE foram os
mais frequentes, seguidos pelos PESE. Os silenciadores mostraram freqiiéncias inferiores
a 10% nos exons analisados.Muitos tipos diferentes de elementos ESE e ESS foram
observados em exons potencialmente envolvidos em formas novas de splicing alternativo
ou em exons vizinhos. Entretanto, ndo foi observado um padréo especifico de posi¢cao ou
presenca desses elementos em relagcdo as caracteristicas do exon alternativo, como
perda ou ganho de sequéncias, ou do exon vizinho (posi¢cdo 5’ ou 3’ em relacdo ao exon
alternativo). Esse ultimo resultado pode ser decorrente da analise manual desenvolvida.
Embora a validacao experimental das predi¢cdes seja fundamental, os resultados obtidos
abrem caminho para novos estudos in silico sobre o papel dos elementos reguladores no

splicing alternativo.
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A Dengue é uma doenca viral aguda, transmitida por mosquitos. O virus pertence a
familia Flaviviridae e apresenta 4 sorotipos. O RNA viral possui dez genes, que codificam
proteinas estruturais e nao-estruturais. Devido ao fato de o virus DEN ter sua replicacao
baseada em uma RNA polimerase viral ele € naturalmente tendencioso para gerar
variacfes genéticas, ndo apenas na natureza, mas também no mesmo individuo. Este
fenbmeno é chamado de quasiespécies e é considerado fundamental para a evolugéo
viral. Pouco se sabe da relacdo entre o aparecimento de quasiespécies do virus dengue e
a patogénese da doenca. Estudar a presenca de quasiespécies em pacientes infectados
com DEN3. Foi feita amplificacdo por RT-PCR do gene NS5 de DEN3. O RNA viral,
proveniente de amostras da soroteca do LPV, foi extraido utilizando o Qiamp viral RNA
isolation Kit, submetido a transcricdo reversa usando Superscript Il e depois amplificado
em sistema nested PCR. As amostras foram visualizadas em gel de agarose e as
positivas foram clonadas. As clonagens foram feitas no vetor pCR 2.1, e transformadas
em bactérias E. coli DH5-alfa. Os clones considerados positivos foram armazenados a -
80°C. Cinco a dez clones de cada amostra foram sequienciados, utilizando o kit Big Dye v
3.1 para analise filogenética. As seqiéncias obtidas foram alinhadas utilizando o software
DS Gene 2.0 para célculo da diversidade intra e inter-paciente. Foram estudadas até o
momento 10 amostras clinicas, e foram sequienciadas de 5 a 10 clones de cada. Até o
momento foram sequenciados 64 clones. Em todas as amostras sequenciadas foi
identificada a presenca de polimorfismo em todos os clones. Isto mostra a grande
diversidade genética intra-paciente no virus da dengue, o que nao surpreende devido a
sua caracteristica de virus de RNA. Posteriormente serd analisada a diversidade inter-
paciente e a possivel correlacdo entre diversidade genética e manifestagao clinica.
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ATIVIDADE ANTIFUNGICA: CORRELACAO ENTRE OS METODOS DE DIFUSAO EM
DISCO (M44-P) E MICRODILUICAO (M27-A2) (CLINICAL AND LABORATORY
STANDARDS INSTITUTE) FRENTE A LEVEDURAS ISOLADAS DE ONICOMICOSE
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Apos a constatacdo da disponibilidade de dois testes laboratoriais para a determinacgéo da
sensibilidade ~ de leveduras aos agentes antifingicos, tornou-se necessario 0
estabelecimento de alguns dados que os associassem e, dessa forma, indicassem qual a
metodologia mais indicada para o correto estabelecimento do perfil de sensibilidade
antifingica com a finalidade de otimizar o tratamento clinico dos pacientes portadores de
onicomicose e outras afeccbes causadas por leveduras. Para tal, 101 amostras de
leveduras provenientes de espécimes clinicos de onicomicose foram submetidas ao teste
de microdiluicdo (documento M27-A2 do NCCLS) para a determinacdo da CIM
(Concentracao Inibitéria Minima) dos antifungicos: Fluconazol, Itraconazol, Cetoconazol e
Anfotericina B. A seguir, o padréo fenotipico de sensibilidade — resisténcia foi comparado
aguele conseguido através do teste de difusdo em disco (documento M44-P) e as taxas
de discordancia entre os testes foram calculadas. Para as espécies mais prevalentes, as
CIM médias (ng/ml) e as taxas de discordancias (%) para os respectivos antifiingicos
foram: C. parapsilosis - CIM média de 2,29ug/ml (18,75%), 0,11ug/ml (35,41%), 0,09ug/ml
(0%) e 0,2ug/ml (0%); C.albicans — 1,47ug/ml (20%), 0,11ug/ml (20%), 0,08 (0%) e 0,16
(0%); Trichosporon sp — 1,78ug/ml (44,4%), 0,12 (55,5%), 0,11pug/ml (0%) e 0,18ug/ml
(0%). Observa-se, portanto, a ascenséo de fungos resistentes aos agentes mais utilizados
na pratica dermatologica, além da importante taxa de discordancia entre os perfis
fenotipicos de suscetibilidade antifungica obtidos com os métodos de microdiluicdo e

difusdo em disco.
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As provaveis propriedades anticarcinogénicas de substancias presentes no alho (Allium
sativum) parecem ser inibicdo da proliferacdo celular, da angiogénese e melhora da
imunidade. Em estudo prévio, estudamos o efeito da ingesta de alho no desenvolvimento
do cancer induzido por uretana. Nao houve diferenca no numero de lesfes tumorais em
relagdo ao grupo controle, entretanto, decidimos avaliar as alteragdes por meio de analise
por dimenséo fractal. A geometria fractal € a estrutura de organizacdo dos sistemas
anatomo fisioldgicos, cuja regulacéo interna esta sujeita a oscilacées regidas por leis auto
determinadas pela natureza do sistema e cuja funcionalidade pode ser prevista por
avaliacdo ndo linear. Alteragfes na geometria fractal dos nddulos, refletiiam oscilagées
no padrao de funcionamento fisiolégico e, portanto, poderiam se constituir em indicadores
da capacidade do alho de interferir na apresentagao do cancer de pulméo. O obijetivo foi
avaliar a influéncia do alho no curso e progressao do cancer de pulmao experimental em
camundongos pela analise da dimenséo fractal de nédulos pulmonares induzidos por
uretana.Experimentalmente utilizou se injecdo intraperitoneal do carcinGgeno uretana
sendo em um dos grupos administrado, por 16 semanas, alho na concentragédo 0,98%,
diluido em &agua, a cada dois dias, ad libitum, na dieta. Os ndédulos pulmonares
encontrados tiveram sua dimensdo fractal avaliada por meio do programa Image J

1.33u.Observou se que o grupo submetido ao alho teve dimensao fractal mais baixa (P =
0,0001). Pela Curva ROC foi encontrado o nivel de corte = 1,489 com sensibilidade de
44,8%, especificidade de 84,5% , valor preditivo positivo de 70,3%, valor preditivo
negativo de 65,2%, com area sob a curva igual a 0,68. Portanto considerando se que,

uma dimensao fractal mais alta estaria relacionada a maior atividade funcional o que por
sua vez estaria de acordo com maior agressividade tumoral o que parece ter sido

reduzido com o uso do alho.
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A origem da diarréia pode ser infecciosa ou ndo. O primeiro tipo é provocado por um
agente infeccioso e constitui-se a forma mais frequente entre os individuos que vivem em
condi¢cdes adversas. A Giardia lamblia tem sido associada com episodios diarréicos em
inquéritos epidemiolégicos. Dois grupos deste protozoario foram descritos na Europa:
Polbnia e Bélgica e nos Estados Unidos: grupo (1+2) e grupo 3, e na Australia genotipos
A e B. Estudos moleculares revelaram a existéncia de diferencas genéticas no genoétipo A,
Grupo A-l e A-ll, sendo que o A-ll parece ser exclusivo de humanos. Estudos em animais
isolaram os gendtipos C e D de caes, 0 gendtipo E de animais ungulados comercialmente
importantes, e genétipo F e G de gatos e ratos, respectivamente. Com o objetivo de
determinar a frequéncia dos gendtipos de G. lamblia no Noroeste paulista, foram
avaliados isolados deste protoista de amostras triadas no Laboratério Central do Hospital
de Base. Para as analises moleculares o DNA foi extraido das fezes pelo método de
fenol-cloroférmio e os genotipos identificados por PCR com oligonucleotideos iniciadores
genaotipos especificos. As amostras analisadas foram todas pertencentes ao genotipo A,
nao havendo o encontro do genotipo B. Estes resultados nos alertam para o risco de
transmissao zoondtica entre os habitantes desta regido e nos impulsiona a investigacéao
de animais domeésticos a fim de estabelecer quais genotipos de G. lamblia ocorre com

maior freqiiéncia em nosso meio entre Homens e animais.

Apoio Financeiro: Bolsa de Iniciacdo Cientifica (PIBIC 2007/2008)

Arquivos de Ciéncias da Saide - V. 15, 2008 - Suplemento 2
CDROM - ISSN 1807-1325



PR-7
POLIMORFISMO CBS 844ins68 E O RISCO MATERNO PARA SINDROME DE DOWN
Mariana O. Mituo®; Bruna L. Zampieri?; Joice M. Biselli*; Eny M. Goloni-Bertollo*; Erika C.

Pavarino-Bertelli®

1- Académica do 4° de Medicina — FAMERP - Bolsista PIBIC-CNPq 2007 — 2008; 2- Pés-
graduanda — Mestrado - Ciéncias da Saude — FAMERP; 3- Pds-graduanda — Doutorado -
Ciéncias da Saude — FAMERP; 4- Professora Adjunta Livre Docente do Departamento de
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Os fatores etiologicos da Sindrome de Down (SD) ainda ndo sao totalmente conhecidos.
Estudos propuseram que uma consequéncia do metabolismo anormal do folato seria a
ocorréncia da SD independente da idade materna, relacionada a hipometilagdo do DNA.
Alguns polimorfismos em genes que participam desta via metabdlica sdo apontados como
fatores de risco maternos para a SD, entre eles o polimorfismo 844ins68 do gene CBS.
Assim, este estudo teve como objetivo avaliar a influéncia do polimorfismo CBS 844ins68
no risco materno para a SD. Foram incluidas 70 maes de individuos com SD (grupo
estudo) e 100 maes que nao tiveram filhos afetados pela trissomia do cromossomo 21
(grupo controle). A genotipagem do polimorfismo 844ins68 do gene CBS foi realizada por
meio da técnica de reacdo em cadeia da polimerase (PCR). A média da idade materna
encontrada foi maior para o grupo caso (31,51 £+ 8,12 anos) em relacdo ao grupo controle
(27,1 + 5,17 anos) (P<0,0005). As frequéncias alélicas e genotipicas ndo apresentaram
diferencas nas distribui¢cdes entre os grupos (P>0,05). A média de idade significantemente
maior no grupo caso corrobora com a literatura, que relata a idade materna avancada
como um importante fator de risco para a SD. N&o foi possivel estabelecer uma
associacao entre o polimorfismo CBS 844ins68 e o risco materno para a SD na casuistica
avaliada; entretanto investigacdes futuras sdo necessarias para a melhor compreensao do

papel desse polimorfismo.
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No mundo, o cancer de cabeca e pescoco tem uma incidéncia anual de aproximadamente
200.000 casos novos e constitui a 6° causa de morte por cancer. No Brasil estima-se
14.160 casos novos em 2008. O tabagismo e o etilismo sao os principais fatores de riscos
estabelecidos na etiologia dessa doenga. O objetivo do estudo foi avaliar o polimorfismo T
— A do gene TAX1BP1l em pacientes com cancer de cabega e pesco¢o € em uma
populagao controle. Foram avaliados sexo, idade, tabagismo e etilismo de 191 pacientes
com cancer de cabeca e pescogo e de 200 individuos sem histéria de neoplasia. A analise
molecular desses individuos foi realizada apds extracdo de DNA gendmico pela técnica
de PCR-RFLP. A analise dos dados demograficos, dos individuos com neoplasia, mostrou
predominéncia de pacientes do sexo masculino (84,82%), tabagistas (91,1%) e etilistas
(77,49%). A avaliagcdo molecular ndao mostrou diferenca estatisticamente significante
(p=0,32) entre grupo de pacientes com cancer de cabeca e pescocgo (T=0,87 e A=0,13)
quando comparado ao grupo controle (T=0,90 e A=0,10). Dessa forma, os resultados néo
sugerem uma relagao entre o polimorfismo do gene TAX1BP1 e o surgimento de cancer
de cabeca e pescoco. A busca de polimorfismos associados a carcinogénese de cabeca e
pescogo € de extrema importancia, assim como o melhor entendimento das alteragdes
moleculares, para que métodos mais precisos de diagndstico auxiliem no
desenvolvimento de tratamentos personalizados e prevencéo desta doenca.
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ATIVIDADE ANTIFUNGICA: CORRELAQAO DO METODO DE DIFUSAO EM
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A candidiase vulvovaginal (CVV) é uma inflamacdo da mucosa genital decorrente de
infeccdo por leveduras, tendo como principais sintomas: disuria, hiperemia, ardéncia,
corrimento, prurido, dispareunia e fissuras. Aproximadamente 75% das mulheres sofrem
ao menos um episodio de candidiase vulvovaginal, 40% apresentam mais de um episodio
e menos de 5% tornam-se recorrentes (CVVR), isto €, quatro ou mais eventos anuais. A
CVV tem como principal etiologia, C. albicans, no entanto, episédios devido as espécies
“ndo albicans” estdo aumentando. Este projeto teve como objetivos caracterizar
fenotipicamente leveduras isoladas do conteddo vaginal de 223 mulheres adultas,
sintométicas (S) e assintométicas (A) para CVV, atendidas pelo Servi¢o de Ginecologia do
Hospital de Base de Séo José do Rio Preto e determinar os indicadores clinicos. Para tal,
foi realizada analise micolégica de 223 isolados clinicos, sendo que, 87 apresentaram
cultura positiva. C. albicans foi a espécie mais prevalente nos dois grupos (A/S), seguida
de C. glabrata. A suscetibilidade a antifungicos, realizada pelos dois métodos de
referéncia disco-difusdo e microdiluicdo, mostrou concordancia, estatisticamente
comprovada, apenas para o0 itraconazol. Candida albicans € a espécie prevalente;
espécies nao albicans, emergentes, sao importantes agentes de colonizacéo e infeccao
na mucosa vaginal, dado o elevado perfil de resisténcia aos derivados azdlicos; o método
de investigacdo da suscetibilidade antifungica, difusdo em disco, deve ser utilizado
apenas como diagnostico preliminar; o método de microdiluicdo é o indicado para
confirmacéo do fendtipo de resisténcia; ndo ha concordancia nos resultados obtidos por

difusédo em disco e microdiluicdo para o fendtipo de resisténcia aos azolicos.
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A sindrome pré-menstrual (SPM) corresponde a um conjunto de sintomas clinicos
moderados, como sensacdo de dolorimento nos seios, corpo edemaciado, cefaléia,
mudangas no apetite, alteragbes de humor, concomitantes as modificagdes decorrentes
da fase hormonal lutea tardia. A pratica regular de atividade fisica, associada a uma
alimentacdo adequada, parece ter um impacto positivo sobre os sintomas pre-menstruais.
O objetivo do trabalho foi identificar sintomas de SPM em mulheres participantes de
programa regular de atividade fisica oferecido no local de trabalho e comparar estes
dados com aqgueles obtidos em um grupo controle. Apés aprovacao do projeto por Comité
de Etica em Pesquisa, 27 mulheres participantes de programa regular de atividade fisica e
30 mulheres controle (sem pratica regular de atividade fisica) foram convidadas a
participar do estudo. Todas responderam a um questionario de sintomas de SPM durante
a fase latea. Os dados foram analisados com teste para mediana, nivel significancia =
0,05. O grupo Atividade Fisica, apresentou significativamente menos sintomas de
irritabilidade, dificuldade de concentragdo, de relacionamento pessoal e de pensamento,
perda de controle, labilidade afetiva, cansaco, sensacao subjetiva de opressdo. O grupo
controle apresentou significantemente menos sintomas relativos a dificuldade de memoria,
fadiga muscular, turgescéncia no seio, cefaléia e dor muscular. Houve reducéo
significante de sintomas da SPM para mulheres participantes de programa regular de

atividade fisica.

Apoio Financeiro: PIBIC/CNPq 2007/2008

Arquivos de Ciéncias da Saide - V. 15, 2008 - Suplemento 2
CDROM - ISSN 1807-1325



PR-11

ESTUDO DE MORBIDADE REFERIDA ENTRE ACADEMICOS, DOCENTES E
FUNCIONARIOS TECNICOS ADMINISTRATIVOS DE UMA FACULDADE ESTADUAL
DO NOROESTE PAULISTA PARA DETECTAR ESTRESSORES

Jaqueline L Bernardes?, Zaida A.S.G Soler?

1- Académica do curso de Enfermagem da Faculdade de Medicina de S&do José do Rio
Preto — FAMERP; 2- Enfermeira Doutora em Enfermagem Obstétrica pela USP-SP, Livre-
Docente em Enfermagem pela FAMERP, Docente do Departamento de Enfermagem em
Saude Coletiva e Orientacédo Profissional da Faculdade de Medicina de Sdo José do Rio
Preto — FAMERP, Orientadora da Graduacédo e Pos-Graduacdo da FAMERP
jaquelindabernardes@yahoo.com.br / zaida@famerp.br

O estresse afeta um nimero crescente de individuos em todo o mundo. E constante a
presenca de agentes estressores no cotidiano de vida do ser humano, o0 que resulta em
aumento da atencdo, nervosismo, inquietacdo, disturbios do sono, cansago, fadiga,
insbnia, perda do apetite e depressao. ldentificar a presenca de agentes estressores
entre académicos, docentes e funcionarios técnicos administrativos da Faculdade de
Medicina de S&o José do Rio Preto, SP — FAMERP. O estudo foi realizado entre 318
individuos da FAMERP que consentiram em participar, sendo 252 académicos ( 160 da
enfermagem e 92 da medicina); 22 docentes e 44 funcionarios técnicos administrativos.
Os dados foram coletados no primeiro semestre de 2008, preservando-se 0S aspectos
éticos de pesquisas com seres humanos, usando-se um formulario aplicado na forma de
guestionario. Um total de 40,6% dos participantes referiram que se irritavam facilmente;
38,1% consideraram que estavam estressados, 69,4% achavam que havia estressores na
sua vida; 71,4% apresentavam de 1 a 3 sintomas de estresse; 20,12% ja precisaram de
apoio psicoldgico; 20, 1% relataram que precisam de apoio psicologico atualmente; 23,6%
ja foram diagnosticados com depressao; 33,3% apresentaram entre 7 a 9 sintomas de
estresse nos ultimos tempos. Os eventos que tém ocorrido nos ultimos tempos foram:
transtono de humor e ansiedade (23,6%); depressao (2,83%); baixa auto-estima (9,7%);
conflitos no lar (8,8%); relacionamentos prejudicados (7,5%); perda de pessoas queridas
(2,8%) ; suporte familiar reduzido (4,1%) e estresse (14,2%). Os dados obtidos permitem
a proposicao de acdes ampliadas para detectar a presenca de agentes estressores e
promover medidas de controle entre os acometidos, além de subsidiar outros estudos e

pesquisas neste contexto.

Apoio Financeiro: Bolsa de Iniciacédo Cientifica (PIBIC) — FAMERP (2007/2008)
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ADEQUACAO PEDAGOGICA PARA NECESSIDADES DE APRENDIZAGEM DOS
PACIENTES DE HANSENIASE

Luana L. Femina®; Ana C. P. Soler?; Susilene M. T. Nardi®; Vania D. A. Paschoal*

1- Faculdade de Medicina de S. J. do Rio Preto-FAMERP académica do Curso de
Enfermagem, Bolsista Pibic; 2- Faculdade de Medicina S. J. Rio Preto-FAMERP
académica do Curso de Enfermagem; 3- Instituto Lauro de Souza Lima, Terapeuta
Ocupacional; 4- Faculdade de Medicina S. J. Rio Preto - FAMERP Docente do DESCOP

e-mail:lulifeenf@yahoo.com.br / vaniapaschoal@yahoo.com.br

A hanseniase é uma doenca milenar, estigmatizante que possui cura, seu tratamento é
ambulatorial e gratuito e ainda assim ndo atingiu sua completa eliminagcdo em varios
paises continuando um grave problema de saude publica, uma das barreiras dessa
doenca € a falta de conhecimento dos pacientes em relacdo a mesma devido a
abordagem dos profissionais de saude e suas préprias concepcdes de saude. Este
trabalho teve como objetivo analisar as falhas existentes relatadas em entrevistas
aplicadas em relacdo ao conhecimento dos pacientes sobre a doenca propondo maneiras
de como soluciona-las de forma eficaz e pedagdgica. Foi realizado por meio de fonte
secundaria (banco de dados informatizado existente), baseado nas fichas de controle dos
pacientes atendidos pelo ambulatério de dermatologia do Hospital de Base e do NGAG0,
além de dados colhidos em entrevistas dos projetos vinculados ao Projeto Hansen
(projeto mae) A analise estatistica foi descritiva, com célculos percentuais simples e
cruzamento de variaveis. Os resultados revelaram ndo houve grande diferenga na
predominancia de género, observou-se diferencas quanto a interpretacdo dos termos
utilizados  pelos profissionais e controle dos comunicantes intra-domiciliares. O
profissional da saude deve estar apto para moldar seu diadlogo. A terminologia correta e
nova é de suma importancia para compreensao e diminuicdo de preconceitos. Inferimos
gue a educacdo sobre as incapacidades fisicas, controle de comunicantes, além do
tratamento e transmissdo deve ser realizada de forma a adequar as informacdes com a

realidade do paciente.

Apoio Financeiro: PIBIC/CNPq — 2007-2008
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ADESAO DE JOVENS E IDOSOS HIPERTENSOS AO TRATAMENTO NAO
FARMACOLOGICO DA HIPERTENSAO ARTERIAL SISTEMICA

Marina F. A. Dedini; Isabela C. Rodrigues?; Claudia B. Cesarino?

1- Aluna de Graduacdo de Enfermagem; 2- Docente do Departamento de Enfermagem
Geral - FAMERP
e-mail: marinafad@gmail.com / claudiacesarino@famerp.br

A hipertensdo arterial € uma doenca de facil diagnéstico e com uma diversidade
terapéutica eficaz para seu controle. Entretanto, grande parte dos hipertensos continuam
ignorando-a, nao controlando a pressao arterial, e ndo realizando mudancas de habitos
de vida mesmo apos diagnosticados. Objetivou- se identificar e relacionar a adesédo de
jovens-hipertensos e idosos-hipertensos ao tratamento ndo farmacologico da Hipertensao
Arterial Sistémica de um ambulatério escola. Métodos: Trata-se de um estudo descritivo,
gue foi realizado com 50 pacientes, escolhidos ao acaso por randomizagao, que foram
distribuidos em dois grupos: grupo de 20 jovens e outro de 30 idosos cadastrados no
Ambulatério de Hipertensédo da Fundacao Faculdade Regional de Medicina de Sédo José
do Rio Preto. Os dados foram coletados por meio de entrevista baseada na V Diretrizes
Brasileiras de Hipertensdo de 2006 e para analise dos dados foi utilizado a estatistica
descritiva. Resultados: Foram estudados 50 hipertensos, sendo 30 idosos e 20 jovens,
gue apresentaram —se semelhantes quanto a idade, pressédo arterial e indice de massa
corporea( no grupo de idosos a idade meédia foi de 70,0 anos, o IMC médio de 29,1 kg/m2,
a média da presséo arterial sistélica 131,1 mmHg e da presséao diastdlica 78,7 mmHg e
no grupo de jovens, a média de idade foi de 22,5 anos, IMC de 28,1 kg/m?, pressao
sistélica 130,5 mmhg e a pressdo diastélica 85 mmhg. A Maioria dos jovens (60%)
descobriu a HAS em servico ambulatorial e j& nos idosos (63,3%) descobriu em servigco
de emergéncia . Ambos os grupos relataram n&o ter demorado para iniciar o tratamento
apos a descoberta da doencga e nao terem abandonado o tratamento (93,3% dos idosos e
95% jovens ). Quanto aos habitos de vida foram encontrados: 86,7% dos idosos e 50%
dos jovens nao fazem uso da bebida; 53,3% dos idosos e 65% dos jovens sao
sedentarios e ambos os grupos ndo fumavam; 46,7% dos idosos e 70% dos jovens se
consideram pessoas estressadas;os idosos ndo consumirem alimentos com muito sal e
85% dos jovens relataram utilizar muito sal na comida. Conclusées Observou-se uma
semelhancga nos grupos quanto abandono do tratamento da Hipertensao e que a maioria
do grupo de idosos foram diagnosticados na emergéncia, porem relataram habitos mais
saudaveis que os jovens.
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INFLUENCIA DE VARIANTES GENETICAS DA PROTEINA DE TRANSFERENCIA DO
ESTER DE COLESTEROL NO PERFIL LIPIDICO EM PACIENTES COM DOENCA DE
ALZHEIMER DO TIPO TARDIO

Fernanda Pascuotte!; Marcela A. S. Pinhel’; Doroteia R. S. Souza®; Jodo C. Cac&o*;
Maria R. P. Godoy*; Marcelo A. Nakazone®; Marcio A. M. Filho® ; Waldir A. Tognola’

1- Aluna de graduacdo 4° ano de Medicina - FAMERP; 2- Biologa-Depto.de Biologia
Molecular; 3- Docente Depto. de Biologia Molecular; 4- Docente Depto. de Medicina I; 5-
Residente-Clinica Médica - Hospital de Base; 6- Residente-Geriatria - Hospital de Base;
7- Docente Depto.de Ciéncias Neurolégicas-FAMERP

e-mail: fepascuotte@yahoo.com.br / watognola@terra.com.br

Doenca de Alzheimer (DA) é a principal causa de deméncia. Caracteriza-se por disturbio
progressivo de memoria e demais funcdes cognitivas. H& referéncia da participagéo do
colesterol na regulacao e clivagem da proteina precursora da beta-amiléide, importante na
formacdo de placas senis na DA. Assim, fatores relacionados ao metabolismo de
lipoproteinas e colesterol tém sido estudados, como a proteina de transferéncia do éster
de colesterol (CETP), que transfere éster de colesterol de lipoproteinas de alta densidade
(HDL) para lipoproteinas de densidade muito baixa (VLDL), recebendo triglicérides (TG).
O polimorfismo CETP-TaqIB é representado pelos alelos B1 e B2, com aumento de risco
para a DA na presenca do alelo B1. Analisou-se a prevaléncia de tal polimorfismo em
pacientes com DA do tipo tardio e sua influéncia no perfil bioquimico. Foram estudados
162 individuos idosos, com idade acima de 65 anos, sendo 82 com DA do tipo tardio e 80
sem deméncia. A andlise do polimorfismo CETP-TaqlB foi realizada pela técnica de
reacdo em cadeia da polimerase e o fragmento submetido a enzima de restricdo Taql. A
analise do perfil bioquimico incluiu valores séricos de colesterol total, fracdo de colesterol
de lipoproteinas de baixa densidade (LDLc), HDLc, VLDLc, TG e glicemia de jejum. O
alelo B1 destacou-se nos grupos estudo (59%) e controle (57%).0 gendtipo B1/B2
prevaleceu nos dois grupos (53,% e 62,5%,respectivamente;P=0,3267). Foram
observados niveis séricos aumentados de CT, principalmente nos pacientes portadores
do gendétipo B2/B2 em relacdo a B1/-(83,3%;44,4%,respectivamente;P=0,1748). Houve
entre os controles frequéncia significativamente maior de valores aumentados de glicemia
em portadores de genétipos B1/-(50%),comparado aos pacientes (37%; P=0,0153). Em
concluséo,ndo ha associagdo do polimorfismo CETP-Tagl B com DA do tipo tardio e perfil
lipidico, mas o alelo B1 parece influenciar no aumento da glicemia em idosos sem a
doenca,o que deve ser investigado.
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AVALIAQAO DAS ESTRUTURAS ORGANIZACIONAIS DA ATEN(;AO BASICA NO
CONTROLE DA TUBERCULOSE EM SAO JOSE DO RIO PRETO — SP: FATORES DE
ADESAO DO DOENTE AO TRATAMENTO

Rodrigo D.N. Cano; Silvia H.F. Vendramini?

1- Aluno da 4° série do curso de graduacdo em enfermagem da FAMERP; 2- Docente do
Departamento de Saude Coletiva e Orientacéo Profissional

e-mail: neves.digo@gmail.com / silviave@eerp.usp.br

A adesao ao tratamento da tuberculose (TB), fator importante para o controle da doenca,
depende das atitudes dos doentes e da qualidade da assisténcia prestada, além da
estruturacédo/organizacao dos servicos de saude. O Programa de Controle da Tuberculose
(PCT) no municipio atende 77% dos doentes TB, em Ambulatérios de Referéncia (NGA-
60 e SAE). O objetivo deste estudo foi avaliar os fatores organizacionais dos servigcos de
saude da AB relacionados a adesdo do doente ao tratamento de TB no municipio de Séo
José do Rio Preto sob a o¢tica do doente. Utilizou-se um instrumento elaborado por
Almeida e Macinko (2006) e adaptado para a atencdo a TB por Villa e Ruffino Netto
(2007). Foram entrevistados 108 doentes de TB. Destes, 83% faziam tratamento
supervisionado (TS). 81 % responderam que conseguem consulta médica de controle no
prazo de 24 horas e 50% que conseguem fazé-lo por telefone, 42,6% relataram nunca
perderem dia de trabalho ou compromisso para irem ao servico de saude. 63% sempre
receberam cesta basica; 52% nunca receberam vale transporte. 93% responderam nunca
ter faltado medicamento na unidade de saude. 94% nunca se sentiram rejeitados pelos
profissionais que os atenderam e, 68% responderam que o0s profissionais sempre
perguntaram se os familiares tém algum sintoma da doenca. A adesdo dos doentes ao
tratamento de TB vem atingindo algumas das metas preconizadas pelo PCT no municipio.
As variaveis relacionadas a cobertura de TS, consulta médica no prazo de 24 horas,
beneficios e incentivos e medicamentos aos doentes foram bem avaliadas. Apesar da
centralizacdo das acdes em Ambulatérios de Referéncia observa-se um bom

desempenho em relacdo a adesao do doente ao tratamento de TB.

Apoio Financeiro: Bolsa de Iniciacao Cientifica (PIBIC 2007/2008)
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FREQUENClA DE MYCOBACTERIUM SP. ISOLADO A PARTIR DE PACIENTES CO-
INFECTADOS PELO VIRUS HIV 1 EM SAO JOSE DO RIO PRETO-SP

Talita Cordeschi®; Juliana C. Fenley'; Luciana M. Conceicdo?; Valéria D. Fraga®; Ricardo

L.D. Machado®: Célia Franco*: Heloisa S.P. Pedro®; Andréa R.B. Rossit*

1- Aluna de Graduacgdo 6° ano de Medicina; 2- Bidloga do Centro de Investigacdo de
Microorganismos (CIM); 3- Farmacéutica Bioquimica do CIM; 4- Docente do DDIP —
FAMERP; 5- Instituto Adolfo Lutz — Sdo José do Rio Preto, SP/ Programa de Pés-
graduacédo em Microbiologia — UNESP Pesquisador Cientifico.

e-mail: talitacordeschi@hotmail.com / andrea@famerp.br

A tuberculose (TB) é uma doenca infecto-contagiosa que teve seu impacto renovado na
era moderna apos o advento da sindrome da imunodeficiéncia adquirida (AIDS). O
municipio de Sao José do Rio Preto (SJRP), regido Noroeste do Estado de Séo Paulo, é
considerado prioridade pelos Programas Nacionais de Controle da Tuberculose e da AIDS.
A finalidade desse projeto foi avaliar a prevaléncia do Mycobacterium sp. isolado dos
pacientes infectados pelo virus HIV atendidos nas unidades de saude referéncia em
HIV/TB da regido de SJRP, bem como descrever os aspectos clinicos e sociais dessa
populacdo. Cento e noventa e oito individuos infectados pelo HIV forneceram 287 culturas
de janeiro 2000 a dezembro 2006. Foi realizada uma analise clinico-epidemiolégica em
registros meédicos desses pacientes. Houve uma correlacdo positiva entre a tuberculose e
antecedente prisional (p = 0,021). O uso do tabaco reduziu a vida média entre o
diagndstico da tuberculose até 6bito (p = 0,05). Aproximadamente onze por cento de
todas as cepas de Mycobacterium tuberculosis séo resistentes a pelo menos uma droga
enquanto 3,1% delas, multiresistentes. As micobactérias nao-tuberculosas (NTM)
totalizaram 35,2% de toda a amostra, sendo encontradas mais frequentemente as
espécies do complexo Mycobacterium avium (22,3%), M. fortuitum (5,2%) e M. gordonae
(3,1%). Concluimos que a populacéo infectada pelo HIV aqui estudada mostrou elevada
prevaléncia de colonizacdo por NTM, fato preocupante visto que ndo ha protocolos
padronizados de tratamento para esses casos. Em um pais com as dimensées do Brasil,
as diferencas regionais devem ser melhor avaliadas a fim de otimizar o controle e o

tratamento destas infec¢des oportunistas.

Apoio Financeiro: Bolsa de Iniciagdo Cientifica PIBIC (2007/2008) / CNPg-FAMERP e
Instituto Adolfo Lutz

Arquivos de Ciéncias da Saide - V. 15, 2008 - Suplemento 2
CDROM - ISSN 1807-1325



PR-17

INFLUENCIA DE VARIANTES GENETICAS DO RECEPTOR SR-BlI NOS NIVEIS DE
HDL EM PACIENTES COM HIPERTENSAO ARTERIAL SISTEMICA

Thiago J. Guaiumi®; Marcela Pinhel?; Giselle F. Sousa®; Greiciane M. Silva’; Dorotéia R. S.

Souza®

1- Aluno de Graduacao do 6° ano de Medicina FAMERP; 2, 3 e 4- Nucleo de Pesquisa em
Bioguimica e Biologia Molecular - FAMERP; 5- Professor Adjunto Il — Responsavel pelo
Nucleo de Pesquisa em Bioquimica e Biologia molecular - FAMERP.

e-mail: thiagog7@yahoo.com.br / doroteia@famerp.br

AlteracOes lipidicas aterogénicas causam disfuncdo endotelial, que se manifesta com
aumento da pressao arterial. Nos hepatécitos a remocdo da HDL ocorre pela sua
interacdo com a proteina scavenger receptor classe B tipol (SR-B1). Variantes desse
gene tém sido associadas com niveis baixos de HDLc. Foram objetivos deste: avaliar a
associacao entre o polimorfismo SR-Bl-Apa |: COT e niveis plasmaticos de HDLc, perfil
lipidico, glicemia de jejum, em pacientes hipertensos ou ndo. Foram estudados 144

homens distribuidos em: G1-24 pacientes com HAS e HDLc<40mg/dL; G2-74 pacientes

com HAS e HDLc=40; G3-15 individuos sem HAS e HDLc<40mg/dL; G4-31 individuos

sem HAS e HDLc =40mg/dL. Foram submetidos a andlise de polimorfismo genético pela

técnica PCR-RFLP. Analise estatistica incluiu teste x2 ou Fisher, OR e teste t, com nivel
de significancia para p< 0,05. Destacou-se 0 alelo C em todos os grupos. Destacaram-se
acréscimos nos valores de CT em G2 relacionados aos genotipos /T (187,6+40; mg/dL),
comparado a G1 e G3 com 0 mesmo gendtipo (149,2+40,5; 139,6+60,7mg/dL; P=0,019 e
P=0,014; respectivamente). Ainda, para os genoétipos /T, observou-se, decréscimo nos
valores de HDLc em G1 e G3 (36,9+3,8; 34,1+6,2mg/dL) em relagdo a0 mesmo genotipo
no G2 (58,2+14,4mg/dL; P<0,0001). A analise do Odds Ratio para HDLc e glicemia,
mostra nos pacientes com HAS valor de chance significante (1,82; IC 95% = 1,31-2,53;
P<0,0001) para presenca do genotipo C/C e glicemia alterada. Em conclusdo ha
semelhanca na distribuicdo alélica e genotipica entre os pacientes com HAS e
normotensos, indicando auséncia de associacdo entre o polimorfismo SR-Bl-Apa I: COT e
HAS. A presenca do alelo C e gendtipo C/C, observada preferencialmente nos grupos
com HAS, independente dos niveis de HDLc, sugere seu efeito como fator de risco.
Quanto ao perfil lipidico, h& sugestéo da influéncia do alelo T no acréscimo dos niveis de

HDLc apenas entre os individuos normotensos, reforcando seu carater protetor
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ANALISE MOLECULAR DOS GENES GSTM1 E GSTT1 EM PACIENTES COM CANCER
DE CABECA E PESCOCO

Céassia V. D. Leme’; Luiz S. Raposo?, Mariangela T. Ruiz®; Joice M. Biselli®; Ana L. S.

Galbiatti*, José V. Maniglia®, Erika C. Pavarino-Bertelli®, Eny M. Goloni-Bertollo’.

1- Aluna de graduacédo do 4° ano de Medicina da FAMERP — Bolsista PIBIC CNPq2007-2008/2008-
2009; 2- Professor do Departamento de Otorrinolaringologia e Cirurgia e Cabeca e Pescoco da
FAMERP/FUNFARME — Bolsista BAP-FAMERP; 3- Doutoranda em Ciéncias da Saude -FAMERP;
4- Mestranda em Ciéncias da Saude —FAMERP; 5- Professor Livre Docente do Departamento de
Otorrinolaringologia e Cirurgia de Cabeca e Pesco¢o - FAMERP; 6- Professora Adjunta do
Departamento de Biologia Molecular — FAMERP; 7- Professora Livre Docente do Departamento de
Biologia Molecular - FAMERP.

e-mail: dra_cvdl@yahoo.com.br / eny.goloni@famerp.br

Dentre as neoplasias malignas de cabeca e pescoco o tipo histolégico predominante é o
carcinoma de células escamosas, cujos fatores de risco sao tabagismo e etilismo. Estudos
dos polimorfismos de delecdo GSTT1 e GSTM1 realizados neste tipo de céancer sao
contraditorios: alguns demonstram associacdo com genétipo nulo GSTM1, enquanto outros
nao; 0 mesmo ocorre para o genodtipo nulo GSTT1. Este trabalho tem como objetivo
identificar os gendtipos nulos dos genes GSTT1 e GSTM1 em 200 pacientes com cancer de
cabeca e pescoco e comparar essas frequéncias com as observadas em 200 individuos sem
historia de neoplasia e avaliar sua distribuicdo de acordo com as caracteristicas clinico-
patolégicas. A analise molecular foi realizada pela técnica de PCR multiplex. Para a andlise
estatistica, foram utilizados os testes Exato de Fisher, qui-quadrado e regressao logistica
multipla. Na analise de 100 pacientes e 100 individuos foram identificados o genétipo nulo do
gene GSTT1 em 47% dos pacientes e 41% dos controles (OR= 0,67; IC 95%-= 0,34-1,35; p=
0,2648); e o gendtipo nulo do gene GSTM1 em 34% dos pacientes e 25% dos controles
(OR= 2,25; IC95%-= 1,05-4,84; p= 0,0368). A analise dos genétipos combinados demonstrou
associagdo entre GSTM1*0/GSTT1 e a ocorréncia da doenca (OR= 7,64; IC 95%= 1,72-
34,04; p= 0,0076). A analise dos parametros clinicos permitiu identificar associacao entre
genotipo GSTT1 nulo e neoplasia na laringe, o inverso ocorrendo entre este genotipo e
faringe. Os resultados deste trabalho sugerem a associacdo entre nulidade do gendtipo
GSTML1 e ocorréncia de cancer de cabeca e pescoco.

Apoio Financeiro: Bolsa de Iniciacdo Cientifica (CNPg-PIBIC 2007/2009), CNPq, FAPESP,
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PREVALENCIA DE SINDROME METABOLICA E DOSAGEM DE ESTRESSE OXIDATIVO
EM PACIENTES COM CRISE HIPERTENSIVA

Cristina H. Kuniyoshi'; André N. R. Abdo*; Renan O. V. de Melo'; Marcela A. de S. Pinhel?;
Gisele F. de Sousa?; Dorotéia R. S. Souza®; José F. V. Martin®

1- Académicos de Medicina da FAMERP; 2- Bi6logas — Nucleo de Pesquisa em Bioquimica e Biologia
Molecular/FAMERP; 3- Professora Doutora e Coordenadora do Nucleo de Pesquisa em Bioquimica e
Biologia Molecular/FAMERP; 4- Professor Doutor e Coordenador da Clinica de Hipertensdo da
FAMERP

e-mail: hiromichk@yahoo.com.br / vilelamartin@uol.com.br

Sao escassos 0s estudos sobre prevaléncia de sindrome metabdlica (SM), influéncia de
estresse oxidativo e sua associacdo com eventos cardiovasculares. Este estudo teve como
objetivo avaliar a prevaléncia, perfil, apresentacdo clinica e fatores de risco em individuos
com crise hipertensiva (CH), identificar prevaléncia de SM em pacientes com CH, avaliar o
estresse oxidativo e a capacidade antioxidante dos pacientes com CH. Foram avaliados 362
individuos com idade [0 18 anos no periodo de um ano, apresentando elevacao dos niveis de
pressdo arterial (PA) diastolica [0 120 mmHg e sintomaticos, caracterizando CH. Foram
submetidos a dosagem de perfil bioguimico, malondialdeido (MDA) e capacidade
antioxidante total (TEAC) e seus dados antropométricos foram avaliados. Aplicou-se anélise
estatistica, teste “t” de Student e “[12”,admitindo-se nivel de significancia para P < 0,05.
Foram analisados 131 casos de Urgéncia Hipertensiva (UH) (36,18%) e 231 casos de
Emergéncia Hipertensiva (EH) (63,81%). Constataram-se 6bitos em 2,85% dos pacientes da
UH, e 9,66% na EH. Na andlise geral dos trés grupos evidenciou-se risco de morte de 3,78
vezes em G1 versus G2 ( IC: 95%: 3,14 a 4,55; p<0,0005). Destacou-se sedentarismo em
todos os grupos (78,3% a 88,8%), enquanto que HAS prevaleceu em G3 (93,8%) em relacéo
a G1 (84,3%, P=0,04). Observou-se elevagdo dos niveis de TG em G2 (132,0+71,0mg/dL)
comparado a G1 (107,8+82,9mg/dL, P=0,02) Todos os grupos apresentaram sindrome
metabolica, cujos valores variaram de 75,3% a 78,9%. Em relacdo aos parametros de
estresse oxidativo, ndo observou-se diferenca significante entre os grupos quanto aos
valores de TEAC e MDA. Na avaliacdo da influéncia dos fatores de riscos, sedentarismo
associou-se com aumento dos niveis de MDA (926+739ng/dL) comparado aos néo
sedentarios (682+316ng/dL P<0,002). Sindrome metabdlica esta presente em alto percentual
de individuos com crise hipertensiva e pacientes sedentarios tiveram um estresse oxidativo
maior.

Apoio Financeiro: Bolsa de Iniciagdo Cientifica (PIBIC 2007/2008) / Bolsa de Auxilio a
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ASSOCIACAO ENTRE MALARIA POR PLASMODIUM FALCIPARUM E O SUBGRUPO O1 E O1V
DO SISTEMA ABO DE INDIVIDUOS DA AMAZONIA BRASILEIRA

Alexandre B. Cosimo!; Danila B. Carvalho? Andréa R. B. Rossit®: Luiz C. Mattos* Wanessa C.

Souza-Neiras®; Luciane M. S. Melo®: Ricardo L. D. Machado’

1- Aluno de Graduacao do 4° ano de Medicina da FAMERP - Bolsista PIBIC 2007- 2008; 2- Pds-graduanda -
mestrado - Microbiologia - IBILCE/UNESP; 3- Professora Adjunta Doutora do Departamento Doencas
Dermatolégicas Infecciosas e Parasitarias da FAMERP; 4- Pés-graduanda — doutorado — Genética —
IBILCE/UNESP - Bolsista CNPq; 5- Professor Adjunto Doutor do Departamento de Biologia Molecular da
FAMERP; 6- Pés-graduanda - doutorado — Genética - IBILCE/UNESP; 7- Professor Adjunto Doutor do
Departamento Doencas Dermatologicas Infecciosas e Parasitarias da FAMERP;

e-mail: xandecosimo@hotmail.com / ricardomachado@famerp.br

Estudos em areas endémicas do mundo, principalmente Africa e Asia, demonstram uma relacio
entre malaria e o sistema histo-sangiineo ABO. Em contrapartida, estudos fenotipicos realizados no
Brasil, na Colémbia e no Suddo, ndo confirmaram esta hip6tese. Portanto, considerando-se a grande
diversidade étnica da populacdo brasileira na regido da Amazoénia Legal, e consequentemente 0s
polimorfismos encontrados no sistema ABO de pacientes malaricos, uma associacao positiva entre
eles pode promover relevantes informacdes para a prevencao e o controle desta nosologia. Este
projeto teve como objetivo avaliar a associagdo entre os genotipos dos subgrupos O1 e Olv, do
sistema sanguineo ABO e a malaria causada por Plasmodium falciparum em individuos da
Amazonia Brasileira. O processo metodologico usado para a genotipagem dos grupos e subgrupos
do sistema sanguineo ABO foi o protocolo de PCR/ RFLP em amostras de individuos malaricos e
ndo malaricos provenientes dos estados: Amapda, Para, Rondbénia e Acre. Foi encontrado nas 30
amostras de individuos malaricos estudadas, como genoétipo mais presente o OvOlv, representando
40% dos individuos deste grupo, enquanto o gendtipo O102 foi o menos frequiente (6,66%).
Encontrou-se o alelo O'v em homozigose em 33% dos individuos malaricos e em 40,74% das
amostras de individuos ndo maléricos. As formas heterozigotas do alelo O'v apareceram em 37%
dos doadores de sangue, e o genoétipo 0102 foi o menos frequiente, correspondendo a 3,7% das
amostras. N&ao foi evidenciado, nas amostras estudadas, o alelo O2 em sua forma homozigota. Nao
houve diferenca estatistica entre as frequéncias tanto genotipicas quanto alélicas nos grupos
estudados. Sendo assim, conclui-se que os subgrupos do grupo histo-sangiineo O nao estdo
associados a infeccao malarica na amostra estudada. A sua freqiiéncia pode ser um dos fatores que

contribuam para a uma baixa casuistica de malaria grave na Amazonia brasileira.
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