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Introdrução: O carcinoma epidermoide de cabeça e pescoço (CECP) é uma das neoplasias malignas
mais frequentes no mundo e pode acometer a cavidade oral, a faringe e a laringe. Dentre os seus
fatores de risco, o tabagismo, o etilismo e a infecção pelo HPV são os mais importantes. Objetivos:
O presente projeto teve como objetivo sistematizar a busca na literatura científica de alvos
moleculares potencialmente envolvidos no desenvolvimento e na progressão de CECP, considerando
que a triagem manual é um processo desafiador em função do volume de trabalhos já publicados.
Material e Métodos: Trabalhos científicos originais foram selecionados a partir daqueles presentes
nos bancos de dados públicos Medline, Clinical Trial e Patent Lens, utilizando para a busca termos
MeSH para subsítios anatômicos e características anatomopatológicas de interesse. Foi criado um
banco de dados com resumos dos artigos selecionados e com as informações sobre os potenciais
alvos moleculares. Resultados: Após a utilização de ferramenta de bioinformática previamente
desenvolvida pelo grupo, foram obtidos 283 artigos científicos, dos quais foram identificados 181
genes envolvidos na tumorigênese de cabeça e pescoço. Muitos desses genes são bem estabelecidos
como biomarcadores em CECP (TP53 e CCND1), mas outros merecem análises adicionais e podem
representar alvos terapêuticos. Conclusão: Um processo simples de triagem auxiliado por
ferramentas de bioinformática facilita a identificação dos marcadores moleculares já estudados em
CECP que, se associado a outras informações disponíveis na literatura e em bancos de dados
biológicos, pode levar ao reconhecimento de vias metabólicas e informações importantes para o
entendimento dessa doença e para o desenvolvimento de novas drogas.
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